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Tipo de componente: optativo

Ementa: Introdugdo a modelagem molecular e sua aplicagado no estudo de compostos
bioativos. Conceitos de mecanica molecular e quimica quantica aplicados a
modelagem. Métodos de docking molecular e triagem virtual. Dindmica molecular e
simulagdes de sistemas biologicos. Predicdo de propriedades fisico-quimicas e
farmacocinéticas (ADME/T). Aplicagcbes na descoberta e desenvolvimento de
farmacos, agroquimicos e biomateriais. Uso de ferramentas computacionais para
analise de interacdes intermoleculares.
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